[bookmark: _GoBack]2026年度湖南省自然科学奖提名公示材料

一、项目名称：
羊肉用性状关键功能基因的挖掘及其在分子育种中的应用
二、提名意见：
该项目基于前期对全世界的山羊和绵羊的群体遗传学研究，对遗传多样性、基因选择信号、羊亚群分类等系统全面分析，立足于我国丰富多样的南北方地方羊品种重要经济性状相关功能基因及遗传变异不明晰的关键瓶颈，围绕山羊和绵羊的肉用性状等重要经济性状遗传基础及地方品种资源评价，综合运用全基因组重测序、群体基因组分析与GWAS等手段，深入开展北方羊与湖南羊（湘东黑山羊、壶天石羊）群体的遗传分化、选择信号与肉质营养特征解析；进而通过与非洲地方肉山羊进行跨洲际比对，系统挖掘出一批关键候选基因，不仅挖掘到 IGF1和CAPN3等驱动肌肉发育的关键基因，还鉴定了SNX29和PPP3CA等影响生长发育的关键基因遗传变异；尤为突出的是，项目聚焦于主效候选基因SNX29，率先在非洲肉山羊中发现其CNV显著关联骨骼生长性状，并在我国北方白绒山羊与南方黑山羊大群体中精准鉴定出关键Indel及CNV变异，发现其与体重、胸围、腹围等生长指标显著关联，相关成果鉴定了SNX29等高价值分子标记，为地方羊育种工作中开展基于关键基因遗传变异的分子标记辅助选择育种奠定基础，为羊重要经济性状遗传改良和地方种质资源保护利用提供了新的科学依据。
项目研究系统性强，创新性突出，成果得到同行关注，丰富了羊基因组遗传变异与经济性状遗传基础研究。该项目符合《湖南省科学技术奖励办法》申报条件，特此推荐申报湖南省自然科学二等奖。
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注：如有在国内期刊发表的论文或国内出版的专著，可填不超过6篇。
四、主要完成人
刘梅、蓝贤勇、潘传英、程杰、白洋洋、李铭
五、主要完成单位
湖南农业大学、西北农林科技大学
六、主要完成人合作关系说明。
本项目由刘梅、蓝贤勇、潘传英、程杰、白洋洋、李铭共同完成。代表作1由程杰、蓝贤勇等完成；代表作2由蓝贤勇、潘传英等完成；代表作3由蓝贤勇、刘梅等完成；代表作4由刘梅、潘传英等完成；代表作5由潘传英、蓝贤勇、刘梅等完成；代表作6由白洋洋、蓝贤勇等完成。上述成果体现了六位完成人在山羊遗传育种领域的持续合作与共同产出。
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	Effects of Genetic Variation of the Sorting Nexin9 (SNX29) Gene on Growth Traits of Xiangdong Black Goat
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	Whole-genome resequencing reveals the genomic diversity and signatures of selection in Romanov sheep
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	Effect of indel variants within the sorting nexin 29 (snx29) gene on growth traits of goats
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	代表性论文6
	



